
Marker Synonym dbSTSno. GenBankno. position framework chromosome DD2 HB3 B1SD QC13 QC01 B4R3 SC05 TC08 GC03 3BA6 1BB5 3BD5 SC01 QC34 QC23 TC05 GC06 D43 C188 C408 116 61 7C3 7C7 7C12 7C16 7C20 7C46 C101 7C111 7C126 7C140 7C159 7C170 7C183 7C421 7C424
Pf2579 p2579 G37787 T02579 0 2 7 D H H H D H H H H D D D D D D H D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
C6/9M14 . G44701 . 0 3 7 D H H H D H H H H D D D D D D H D H D H D H H H D H H D D H H H H H D D D
pB300.13 . . . 0 3 7 D H H H D H H H H D D D D D D H D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
pS590.20 . . . 0 3 7 D H H H D H H H H D D D D D D H D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
B5M100 . G44400 . 0 3 7 D H H H D H H H H D D D D D D H D H D H D H H H D H H D D H H H H H D D D
B5M141 . G44401 . 2.9 2 7 D H H H H H H H H D D D D D D H D H D H D H H H D H H D D H H H H H D D D
pS590.17 . . . . . 7 D H H H H H H H H D D D D D D H D . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .
BM25 . G44402 . 5.8 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D H D H D D D H H H D H H D D H H H H H D D D
B5M2 . G44403 . 5.8 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D H D H D D D H H H D H H D D H H H H H D D D
B5M12 . G44404 . 5.8 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D H D H D D D H H H D H H D D H H H H H D D D
LT103 . G38852 AF015468 5.8 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D H D H D D D H H H D H H D D H H H H H D D D
BM2 . G44405 . 5.8 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D H D H D D D H H H D H H D D H H H H H D D D
PE14D . G38851 AF015462 11.5 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D H D D D H H H D H H D D D H H H H D D D
PE87 . G38850 AF015471 14.4 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D H D D H H H H D H H D D D H H H H D D D
B5M129 . G44407 . 17.3 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D D D H H H H D H H D D D H H H H D D D
HSP86 . G37828 L34027 17.3 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D D D H H H H D H H D D D H H H H D D D
B5M77 . G44408 . 17.3 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D D D H H H H D H H D D D H H H H D D D
B5M97 . G44406 . 17.3 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D D D H H H H D H H D D D H H H H D D D
P4 . G38833 AF030694 17.3 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D D D H H H H D H H D D D H H H H D D D
1H6 p1h6 G37786 AF030694 17.3 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D D D H H H H D H H D D D H H H H D D D
3E7 p3e7 G37785 AF030694 20.2 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H D H H H H D H H D D D H H H H D D D
2E10 p2e10 G37784 AF030694 20.2 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H D H H H H D H H D D D H H H H D D D
B5M47 . G44409 . 20.2 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H D H H H H D H H D D D H H H H D D D
9B12 . G37876 . 20.2 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H D H H H H D H H D D D H H H H D D D
PE12A . G37783 AF030694 20.2 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H D H H H H D H H D D D H H H H D D D
pS590.7 . G37782 AF030694 20.2 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H D H H H H D H H D D D H H H H D D D
2E1 p2e1 G37827 AF030694 20.2 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H D H H H H D H H D D D H H H H D D D
2H4 p2h4 G37781 AF030694 20.2 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H D H H H H D H H D D D H H H H D D D
7A11 p7a11 G38831 AF033378 23.1 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H H H H D H H D D D H H H H D D D
B5M72 . G44410 . 23.1 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H H H H D H H D D D H H H H D D D
PE63A . G38829 AF015470 23.1 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H H H H D H H D D D H H H H D D D
B5M32 . G44411 . 23.1 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H H H H D H H D D D H H H H D D D
3C11 p3c11 G38848 AF015465 23.1 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H H H H D H H D D D H H H H D D D
PE14E . G38847 AF015463 23.1 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H H H H D H H D D D H H H H D D D
B5M92 . G44412 . 26 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H D H H D H H D D D H H H H D D D
PE14F . G38846 AF015464 26 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H D H H D H H D D D H H H H D D D
B5M103 . G44413 . 26 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H D H H D H H D D D H H H H D D D
B7M43 . G44414 . 26 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H D H H D H H D D D H H H H D D D
PE14C . G38845 AF015461 26 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H D H H D H H D D D H H H H D D D
PE45B . G38844 AF015466 26 3 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D D H H H D H H D H H D D D H H H H D D D
pBP25c . . . . . 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
pB20.3c . . . . . 7 D H H H H H H H H D D D D D D D D . . . . . . . . . . . . . . . . . . . .
B7M82 . G44415 . 28.9 3 7 D H H H H H H H H D D D D H D D D D H H H D H H D H H D D D H H H H D D D
pH270.2 . . . 28.9 3 7 D H H H H H H H H D D D D H D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
B5M9 . G44416 . 28.9 3 7 D H H H H H H H H D D D D H D D D D H H H D H H D H H D D D H H H H D D D
pS90.30 . G38843 AF015472 28.9 3 7 D H H H H H H H H D D D D H D D D D H H H D H H D H H D D D H H H H D D D
pH270.5 . . . 28.9 3 7 D H H H H H H H H D D D D H D D D - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
C13M30 . G44421 . 40.3 1 7 D H H H H H H H H D D D D H D H H D H H H D H H D H D D D D H H H H H D D
B7M81 . G44417 . 43.2 3 7 D H H H H H D H H D D D D H D H H D H H H D H H D H D D D D H H H H H D D
BM101 . G44418 . 43.2 3 7 D H H H H H D H H D D D D H D H H D H H H D H H D H D D D D H H H H H D D
B5M38 . G44419 . 43.2 3 7 D H H H H H D H H D D D D H D H H D H H H D H H D H D D D D H H H H H D D
BM7 . G44420 . 43.2 3 7 D H H H H H D H H D D D D H D H H D H H H D H H D H D D D D H H H H H D D
BM1 . G44422 . 57.5 3 7 D H D H D H H H D D D D H H D H H D D H H D H H H H D D D D H H H H H D D
Pf2565 . G37878 T02565 57.5 3 7 D H D H H H H H D D D D D H D H H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
B5M134 . G44423 . 57.5 3 7 D H D H H H H H D D D D D H D H H D D H H D H H H H D D D D H H H H H D D
B5M6 . G44424 . 57.5 3 7 D H D H H H H H D D D D D H D H H D D H H D H H H H D D D D H H H H H D D
pSL2 . . . 57.5 3 7 D H D H H H H H D D D D D H D H H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
B5M104 . G44425 . 63.2 2 7 D H D H H H H H D D D D D H D D H D D H H D H H H H D D D H H H H H H D D
B5M33 . G44426 . 63.2 2 7 D H D H H H H H D D D D D H D D H D D H H D H H H H D D D H H H H H H D D
BM26 . G44427 . 63.2 2 7 D H D H H H H H D D D D D H D D H D D H H D H H H H D D D H H H H H H D D
BM51 . G44428 . 66.1 2 7 D H D H H H H H D D D D D H D D H D D H H D H H H H H D D H H H H H H D D
pS500.25 . . . . . 7 D H D H H H H H D D D D D H D D H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
pS500.7 . . . . . 7 D H D H H H H H D D D D D H D D H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .
BM99 . G44429 . 80.4 2 7 D H D H H H H H D D D H D H H D H H D H H D D H H H H D D H H H H H H D H
EBP . G37780 M93397 80.4 3 7 D H D H H H H H D D D H D H H D H H D H H D D H H H H D D H H H H H H D H
Pf18150 p18150 G37824 T18150 80.4 2 7 D H D H H H H H D D D H D H H D H H D H H D D H H H H D D H H H H H H D H
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